GCD 3485

Conceptual Translation of Human TMEM248!
acccggaaaccgcggttgceccggageccgaactgaggecggecggegggageceggttggegt 60
ctggtcttcgegtcecggeccecgecggageccagacgctgecceecggegeggggagaagatggt 120
gcctagcggcctcgggecccgceccacgcgccgecacgagtgageccagegecgaccgegggeg 180
tccgecgagcagectggeccggectgggeccecggggegecgecagcectgececcgecggggeggggtg 240 exl|ex2
gagctgatcagaataatgttcagcatcaacccectggagaacctgaaggtgtacatcage 300

M F S I N P L E N L K V Y I S 15 phos site,alpha helix

agtcggcctcccctggtggtecttcatgatcagegtaagegecatggecatagetttectg 360
S R P P L V V FMTI S V S A M AT A F L 35 tml

accctgggctacttcttcaaaatcaaggagattaaatccccagaaatggcagaggattgg 420 ex2|ex3
T L. G Yy ¥F F K I K E I K S P E M A E D W_ 55 highly conserved

aatacttttctgctacggttcaatgatttggacttgtgtgtatcagagaatgaaaccctc 480 c.59del L>R
N T ¥ L L, R ¥ N D L D L C VvV S E N E T L 75 Beta sheet

aagcatctcacaaacgacaccacaactccggaaagtacaatgaccagecgggcaggccecga 540
K H L T I D T T T P E S T M T S G Q A R 95

gcttccacccagtccccccaggecctggaggactecgggeccggtgaatatctcagtectca 600 disordered

A S T o sS P O A L E D S G P V _ SN\ -glycosylation site

atcaccctaaccctggacccactgaaacccttecggagggtattecccgcaacgtcacccat 660

I T L T L D P L KZPF GG Y S R 135
ctgtactcaaccatcttagggcatcagattggactttcaggcagggaagcccacgaggag 720 ex3|ex4
Ly s T 1 L G H Q I G L S G R E A H E E 155

ataaacatcaccttcaccctgcecctacagegtggagctcagatgactgegeccteccacggt 780
I N T ¢ T L P T A W s S D D C A L H G 175

cactgtgagcaggtggtattcacagcctgcatgaccctcacggeccagecctggggtgtte 840
H C E Q VV F T A CMT L T A S P G V F 195 tm2

cccgtcactgtacagccaccgcactgtgttecctgacacgtacagcaacgeccacgetectgg 900 ex4 |ex5
P VvV T VvV Q P P H C V P D T Y S N A T L w 215

tacaagatcttcacaactgccagagatgccaacacaaaatacgcccaagattacaatcct 960

y K I ¥ T T A R D A N T ® Y A QD Y N P 235
ttctggtgttataagggggccattggaaaagtctatcatgctttaaatcccaagcttaca 1020
F W C Y G A I ¢ Bv Yy H AL NP XKL T 255tm3

gtgattgttccagatgatgaccgttcattaataaatttgcatctcatgcacaccagttac 1080 ex5|ex6
v 1 v p D D DI R S L I NL H L M H T S Y 275 tm4d

ttcctetttgtgatggtgataacaatgttttgectatgectgttatcaagggcagacctage 1140
F L F vMvM vV I T M F C Y A V I K G R P s 295

aaattgcgtcagagcaatcctgaattttgtcccgagaaggtggetttggectgaagectaa 1200 ex6|ex’
K L. R Q §$S N P E F C P E K V A L A E A * 314

ttccacagctcecttgttttttgagagagactgagagaaccataatccttgectgectgaac 1260
ccagcctgggcectggatgectctgtgaatacattatcttgegatgttgggttattccagee 1320

! Translated NP_060464.1 mRNRA sequence using Six-Frame Translation tool at Biolone
[https://www.bioline.com/media/calculator/01_13.html]
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aaagacatttcaagtgcctgtaactgatttgtacatatttataaaaatctattcagaaat 1380
tggtccaataatgcacgtgctttgccctgggtacageccagageccttcaaccccaccttg 1440
gacttgaggacctacctgatgggacgtttccacgtgtctctagagaaggattcctggate 1500
tagctggtcacgacgatgttttcaccaaggtcacaggagcattgegtecgectgatggggtt 1560
gaagtttggtttggttcttgtttcagcccaatatgtagagaacatttgaaacagtctgca 1620
cctttgatacggtattgcatttccaaagccaccaatccattttgtggattttatgtgttt 1680
gtggcttaataatcatagtaacaacaataatacctttttctccattttgecttgcaggaaa 1740
cataccttaagttttttttgttttgtttttgtttttttgttttttgt tatgaa 1800
gaaaa atagtcacattttaatactactctagttaggacagacttgtgcttttat 1860 , polyAsite
cctgactaaaaagttaaatatttaagtcacatacatggtaaagatctaagtttcatttte 1920
cacatggatgaccaggaacctggtcttgttggagctggcataggaggttctactgtettg 1980
tcgtccactcttgtcectcececttectgttatcaaagttaaagegectecttcactcaaaagg 2040
gcttcaaaatgtaaatggctctagagttagagtgactgtttgctcttectgetttctggaa 2100
tgcagatgacagtatggaaagaaagaataatgattctatctaataggaaaggatttctte 2160
tttcttttttaaagagtgggtggattttctecccttttgttttgettttattttcatgeta 2220
ctaacatatcttcagaaggaaatggcaactagtagatcagtaaaattacgaaaacgatge 2280
ctgcaaaatttgaaggaatgcaattctgatttgccatttatcagggaaaactgaaagcat 2340
ttttcttataactttttttetttttetttttttttggaggggggaggcagggtcttgete 2400
tgtccctcaggctggagecttagetcagtgcagectccaactectgggectcaagcaatect 2460 wirus homology region
cccactttagcctcecctgagtagectgggactacaggecgtgtgeccagegegectggetaatt 2520
ttaaaatttttttgtagagacagagtctccctectgttgecccaggectggtctggaactecct 2580
agcttcaaatgatcctcectcacctcggecctecccaaaatcctgggattccaggegtcageca 2640
ctgctctcggccctcecttacaccattttgtttgattgtctagtecctgtttetttttettt 2700
ctaatccttattcatttaagcaaaaccatacattatcttttccagtectttcttgtatte 2760
ttactgtttttttaaaataactttttgccttaatagctcattgtcactaataacttcectgt 2820
gttctcccaggcagtgttataacagaagggcaatgaaaacattggacatgaccatgagtg 2880
cttcc aactctaggtttgtagtctgttttaaattaggattagttcctgcatte 2940
tgaaatacattggcctagaacattttatcccaggcatttttgaatagaaaacagttgegt 3000
gcttttattgaagattgttaaaataatcaccatagtaacttgatatgttagtatttttct 3060
t ttagtatgtttcaagtgcagtaatcgtacttgtctatccagtttctatgtat 3120
gatacgagttgcttacacgatgcatggctaacttgttaatttagttttcteccttagagac 3180
tttgagacccttaagagacaagattgagaaagagccatgtggecttggctctagaaacgte 3240
attatcattaggaccatcagattttagattaagctgctattgaattaataaaatcccaat 3300
gaagcagagttatagggatagatttatagctggcagagtggtatcaaaggagaaaaacag 3360
tgaaaaagccaatttcactggttcgttcaatccagecttgttgectaatattagttaccctt 3420
gttttaatgacagagagtggctggaatctgtagctaggggaggggcaacactgttagatg 3480
tgaggaaaggaagtgccaaaaatgcctggacagatggcttgtcecccaaggccaggacacac 3540
actttaaaatccaacattcacctaagcaagtaattcttaaagatcttacagaaacgcaga 3600
gtcaatcaggtttataaaggaaggctgaggggagagaggaggcctgggggectggacgaa 3660
gaggcctaggacctgaagagactccagcgagtctecgggaagecccaggggacctgtcacca 3720
tctgggcacttcccaggctcaatgectcagecagagtttgectggtggacctcaggattecga 3780
agtgtgcaacagacggagtgcgcttgctgttcagggcggccecegtgcaggagcaccaget 3840
caccctcaggcatctcggactggagggccagcagaaggtcagcaacttactcttaaaacg 3900
attgtttcggatcatattgatctc tttccttttgtcctttcactgtatgactt 3960
gaatcagttttgattctatttgtaagtgtttcttgtcgtgaggcacctgeccatgtctgtt 4020
gcgttttectecggcagegtgtagggecttcagettectgggttttcacccttectgecagge 4080
actgtggggtcctgagggccagtgggtccatttcacctettgetgecatgatggtcagtag 4140
ctgatctgttatggcattcacttccagattaattttcecgtgtttgaagtatgtgcatatg 4200
tgctttacag acatctgaattta 4229 , polyAsite

Figure 13: Conceptual translation of Homo sapiens TMIEM248 to the predicted polypeptide sequence.



