Human ZNF548 isoform 1(NM 001172773.2/NP_001166244.1)

Annotated Conceptual Translation

gggacttccgccgtcecctecctggtggtggtecgttttggttcectgtgtggtgtttcaccaact
tcggcecctatggcectctgtctgacgtcaccgaagtgacggaacggaaaagcgcgagaagcgg
ctcggttcccaccacggagaggcgggagtgagtcaactgacaagecgctggggacagtgge
gtccttgtcttgectttgtecgecteccecgeccecgetetteecctggetgggetggecggaggec
ttgctgatgaacctgactgagggtcccctggcgatggcagaaatggaccctacacagggce
M N L T E G P L A M A E M D P T Q G

cgtgtggtctttgaggacgtggccatatatttctcccaggaggagtgggggcaccttgat
R v v F E D V A I Y F S O E E W G H L D

gaggctcagagattgctgtaccgtgatgtgatgctggagaatttggecccttttgtcctca
E A Q0 R L L ¥ R D V M L E N L A L L S S

ctaggttcttggcatggagctgaggatgaggaggcaccttcacagcaaggtttttctgta
L G s w H G A E D E E A P S O Q G F S V

ggagtgtcagaggttacagcttcaaagccctgtctgtccageccagaaggtccacecctagt
G vs E VT A S K P C L S S Q K V H P S

gagacatgtggcccacccttgaaagacattctgtgecctggttgagcacaatggaattcat
E T ¢ G p P L K DI L C L V E H N G I H

cctgagcaacacatatatatttgtgaggcagagctttttcagcacccaaagcagcaaatt
P E 0 H I v I C E A E L F Q H P K Q O I

ggagaaaatctttccagaggggatgattggataccttcatttgggaagaaccacagagtt
G E N L S R G D D W I P S F G K N H R V

cacatggcagaggagatcttcacatgcatggagggctggaaggacttaccagccacctca
H M A E E I ¥ T C M E G W K D L P A T S

tgccttctccagcaccagggccctcaaagcgagtggaagccatacagggacacagaggac
c L L Q H @ GG P Q S E W K P Y R D T E D

agagaagcctttcagactggacaaaatgattacaaatgtagtgaatgtgggaaaaccttc
R E A F 0 T G Q N D Y K[€ S E C G K T F

acctgcagctattcatttgttgagcaccagaaaatccacacaggagaaaggtcttatgaa
T ¢ s Yy S F v E H 0 K I H T G E R S Y E

tgtaacaaatgtgggaaattctttaagtacagtgccaatttcatgaaacatcagacagtt
[C N K ¢ 6 K F F K ¥ S A N F M K H QO T V

cacactagtgaaaggacttatgagtgcagagaatgtggaaaatcctttatgtacaactac
H] T S E R T ¥ E[C R E €C G K S F M Y N Y

cgactcatgagacataagcgagttcacactggagaaaggccttatgagtgcaacacatgt
R{L M R H K R V HI T G E R P Y E[C N T C

gggaaattctttcggtacagctccacatttgttagacatcagagagttcacaccggagaa
G K F F R Y} s S T F V{R H Q R V H] T G E
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aggccgtatgagtgcagggaatgtgggaaattctttatggacagctccacactcattaaa
R P Y E[[C R E C G K F F} M D S S T I{L I K

catcagagagttcacaccggagaaagaccttataagtgcaatgattgtgggaaatttttt
H 0O R V H] T G E R P Y K[C N D C G K F F

aggtatatctccacactcattagacatcagagaattcacactggagaaaggccttatgag
R v} 1 s T{L I R H Q R I H] T G E R P Y E

tgcagtgtatgtggggaattgtttaggtacaactccagccttgttaaacattggagaaat
[C S v C 6 E L F R Y} N S{S L VvV K H W R N

cacactggagaaaggccttataaatgcagtgaatgtgggaaatcatttaggtaccactgce
H] T G E R P Y K[C S E €C G K S F R Y} H C

aggctcattagacaccagagagtccacacgggagaaaggccttatgagtgcagcgaatgce
R{L I R H Q R V HI T G E R P Y E[C S E C

gggaaattctttcgttacaactccaacctcattaaacattggagaaatcacactggagaa
G K F F R Y} N S {N L I K H W R N H] T G E

aggccttacgagtgcagagagtgtgggaaagcctttagccacaagcatatacttgttgag
R P ¥ E[C R E C G K A F S H K H I L V E

caccagaaaatccacagtggagaaagaccttatgagtgcagcgaatgccagaaggcecttt
H 0 K I H s G E R P Y E[C S E C QO K A F

attagaaagtctcacctggttcatcaccagaaaatccacagtgaagagaggcttgtgtgce
I R K S H L v H H Q K I H] S E E R L Vv C

tccatgaatgtggggaattctttagctaaaactccaacctcattaaacatcagagatttce
s M NV G N S L A K T P T S L N I R D F

acaatggagaaagtttaccattgactattgtaattgggtagtaatgttatataaattcca
T M E K vV Y H ~*

catttttatgcaactaatctccagaacatttttcctcttaccaagaagtaaaatgctgta
cccattaacaacaactcattcccecttceccecctactteccccagaaatgtctcaactatattte
tatactctatggtacttatatgaggtaccaatagatatctatgaatttgatatatatttg
tacctcatataagtggattctacagtatttatcttttgagactggcttatttcacttagg
ataaggtcttcacggttcacccatgttgtataatgtgtcagaatatccttcecctttttagg
tgaaataatattctatggtatttatataccacatttatttatccattcatctgttagtgg
atacttgggctacttccaccttttgcctattgaaataatgctgctatgaagatgagtgta
caagtgtctattcaagattctactttcaattcttatagggtatatactcagaaatggtgg
tgctggatcatataggatttctattttttttttttgtttgtttttgagacagagtcttge
tctgtcacccaggctggagtgcagtgctgtgatcttggcectcactgcaagecteccgectece
aggttcatgccattctcctgecctcaccctecccgagtagectgggactacaggtgectgeca
ccacgcctggctaatttttttgtatttttagtagagacggggtttcaccgtgttagecag
gatggtcctgatctcctgaccttgtgatctgectgecttggectectcaaagtgctgggat
tacgggcgtgagccaccgcgcecctggeccaggatttctatttttaatatttttgggaaaatt
tttccatagtacctgtgccattttacattcccaccagcagtgcacaaggattgcaatcta
tatacatcctcaccaacattgttcattttctatttctgtttttggggttttttgtagtgce
cttttgttttggatagcagctatcttgttggatgtgaggtggaatctatagtgtctttca
tttttattttgtgaatgattgatgatgttgaggatcttttcatgtgcttgttaggcattt
gtgtatctggaaaaatattcaagtcttttttttccatttttaatgggactatttgectttt
tgttgttgagttgtagttctttatacattctggatattaactccttaccaaatatatgcect
ttttacatattacctcccagtccataggttgectttttecgectctgttgattgtgtectttyg
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atgaaattttaagttttgatgtactgttgactctttctgtctgtgggttctgtattcatg 3240
gatcgaagcaaccatggatcaaaagtatttggagcatccatggattgcagtgatcattaa 3300
tcaaaaatatttggaaaacaaaaagggtagttgcatctgtactaaacatgaacagacatt 3360
ttttcttgtcattattccctaaactatatagtataataaatatttacatagcatttacat 3420 .o
tgtattagaagttataaataacctaatgataatctatataggaagatgtgtgtaggttat 3480
attcaaacactatgcctttttatgtgagggacctcttgagcatcagatgattttggtate 3540
cacaaggggtcctggaatcagtcccccacagacaccaagggatgactgtagtgcatttta 3600
tctatttttacttctgttacctgggcttttgatgttatatattaaaaaaaattagtatca 3660 poly-a signal
aatccaatgccaagcattttccctatgectttattctaagaattttatatttgaaggtectt 3720 poly-A site
acatttaggtcttttttttttttttecttttggaggcagagtcttgectectgtcacccagee 3780
tggagtgcagtagtggaatctcagctcactacaacctccgectcctgggttcgagecate 3840
accccacctcagcectcccaagtagecttggattacaagtgtacaccaccacacctggctaa 3900
tttttgtatttttagtagagatggggttttgccatgttggccaggctggtcttaaactte 3960
tggccttaagtgatccccctgectecggectcecccaaattgectgagattacaggcaggagtt 4020
gtaatgcactgtgcctggctacatttagatctttaatctacttggggttcatttttgcat 4080
atggtttaaggcaaaagtccactttatgtggctatccagttttccaagcaccattttttg 4140
aaaagagcatctttcctctgttgagtagtcttggcacacttgtcaaaatcatttgtccat 4200
atatgccatggtttatatgtggattctctattttattggtcatatgtctgtctttatgte 4260
agtaccacacattttaggtgtgtgtgtgtgagactcagtgttgaggacaaggctagtggg 4320
ctttcacactccagactgctgtattccagecccaaattactcaaattagccaatccatggg 4380
gaacatggaaaacgtagctaatgcaatccgcttgeccttacctaagttgtcccctgcagee 4440
tcaggttgctgttactgtgtttcagatgcaaccctctgtgggaccctacccaagttctet 4500
cattcttagctataggtaataaattgttctgattttgtgtatccaagtgacattgggttg 4560 .
tttcttgctatcagaagaacccagaaaagtattatgaatctagtgaatgttggaaaatct 4620
ttagccattagcataacctcatttcgtgccagcatgttcaccctagagaaaagtagaagt 4680
gaaggcaatgtcatctttccttgttaacatgataactcagtagagcaatgctttggagat 4740
tagctttttagggagagagccagcagttgagcctcecctgcatctgaacatccacactaggg 4800
atattgtctgtactgccagatatatgggaagattttgtgaactgtgttgcagttttcaac 4860
ttgactggggcctttcccagagttatgecccctgeccagtgectatttaaaaatgtcatcte 4920
ttttctaccaactggcaaagagccatggtgtgtagcattttagtcacattaaaatgcagt 4980 poly-aA signal
tatggca[poly-A tail added here] 5040 poly-A site

Key:

[1]: Internal repeat(IR)

{}: Zinc finger double domain (ZFDD)
C2H2 Zn finger (ZNF)

C/H: Zn binding site (ZNBS)



